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1. Gegenstand der Untersuchung

Durch  das  Regierungsprasidium  (RP) Giellen  wurden  genetische
Elternschaftsanalysen von Bachforellen (Salmo trutta) anhand von 22 Mikrosatelliten-
Loci beauftragt. Hierzu wurden Alleldaten von Elterntieren, die in dem
Nachzuchtprogramm ,Burgwaldforelle® in den Saisons 2023/24 und 2024/25
verwendet wurden und Alleldaten sowie weitere Proben von Wildfangen aus
verschiedenen Projektgewassern seitens des RP Gielen und dessen
Kooperationspartnern, der Blrogemeinschaft fur fisch- und gewasserdkologische
Studien (BfS Marburg) und des Fisch- und Forschungszentrum ,Fischzucht
Wetterfeld®, zur Verfugung gestellt. Die Elternschaftsanalysen sollen zeigen, welche
der Wildfange sich den Elterntieren aus der Nachzucht zuordnen lassen, um die
Entwicklung der Besatzforellen dokumentieren, dadurch die laufenden
Ansiedlungsmallnahmen zu optimieren und letztlich auch den Erfolg der
Fordermalnahmen zu Gunsten der ,Burgwaldforelle” in den Projektgewassern

beurteilen zu konnen.

2. Material und Methoden

2.1 Untersuchungsmaterial

Zur genetischen Elternschaftsanalyse standen aus den Erbritungssaisons 2023/24
und 2024/25 Alleldaten fur 22 Mikrosatelliten-Loci von 228 Elterntieren (135 Milchner
und 93 Rogner) aus dem Nachzuchtprogramm fir die ,Burgwaldforelle” zur Verfligung.
Darin sind 14 Wildfange aus dem Roten Wasser enthalten, die zu
Vermehrungszwecken gestreift wurden. Die Elterntiere der Zucht sind wahrscheinlich
nicht vollstandig beprobt (vgl. Schmidt und Schulz 2025). Es ist nicht auszuschliel3en,
dass Elterntiere in der Saison 2024/25 beprobt wurden, die bereits in der Saison
2023/24 beprobt wurden.

Aus den acht Projektgewassern/-gebieten Dautphe, Josbach, Ohe/Elnhauser Wasser,
Rosphe, Treisbach, Wohra | Haina, Wohra Il Gemunden und Wollmar wurden
insgesamt 254 im Jahr 2025 durch BfS Marburg beprobte Forellen untersucht (Tab.
1). Diese Wildfange hatten Langen zwischen 4 und 20 cm, so dass anzunehmen ist,
dass sowohl Tiere aus der Brut- bzw. Erbritungssaison 2023/24, als auch der Saison

2024/25 in dieser Stichprobe enthalten waren.



2.2 aborgenetische Analysen
Alle Proben (Elterntiere, Wildfange) wurden anhand von 22 Mikrosatelliten-Loci
genotypisiert. Diese 22 Loci wurden bereits in friheren Untersuchungen an Forellen
verwendet (z.B. Wetjen et al., 2018; Schmidt und Schulz, 2020, 2021) und fur
Elternschaftsanalysen fur das Projekt ,Burgwaldforelle® erfolgreich erprobt (Schmidt
und Schulz 2025). Details zu den Laborprotokollen finden sich in Wetjen et al., 2018.

2.3Datenanalysen
Die genetischen Elternschaftsanalyse wurden mit der Software PASOS 1.0 (Duchesne
et al., 2005) durchgefuhrt. Die Analyse wurde (ohne positiv und negativ Kontrollen)
ausgefuhrt wie in Schmidt und Schulz (2025) beschrieben.

3. Ergebnisse und Diskussion

3.1 Volistandigkeit Elterntiere
Die Abschatzung zu unbekannten, d.h. nicht im Datensatz enthaltenen, Elterntieren
der Wildfange ergab, dass die Wildfange von insgesamt 683 Elterntieren (285 Rogner,
398 Milchner) abstammten. Da 228 potenzielle Elterntiere (93 Rogner, 135 Milchner)
bekannt waren, ergeben sich 455 unbekannte Elterntiere (192 Rogner, 263 Milchner).
Dieses Ergebnis weist bereits darauf hin, dass ein erheblicher Teil der untersuchten
Wildfange auf nattrliche Reproduktion in den Gewassern zurickzufuhren ist, da zwar
nicht alle Elterntiere der Zucht beprobt wurden (s.o.), aber hochst wahrscheinlich die

allermeisten.
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3.2 Abschatzung Richtigkeit der Elternzuordnungen
Basierend auf den Abschatzungen der Anzahlen bekannter und unbekannter
Elterntiere, wurde mittels Simulationen eine sehr gute Passung des statistischen
Modells unter der Annahme von 180 unbekannten Rognern und 220 unbekannten
Milchnern erzielt. Daraus resultierend wurden folgende Wahrscheinlichkeiten fur die
Richtigkeit der Zuordnung der getesteten Wildfange ermittelt:

Zuordnung zu einem bekannten Milchner: 79%
Zuordnung zu einem bekannten Rogner: 83%
Zuordnung zu einem unbekannten Elternteil:  90%
Zuordnungen insgesamt: 89%

Diese Wahrscheinlichkeiten liegen unter den in Schmidt und Schulz (2025) erzielten
Wahrscheinlichkeiten. Vermutlich liegt dies hauptsachlich daran, dass mit der
vergleichsweise deutlich gro3eren Stichprobe an Wildfangen auch die Population der
unbekannten Elterntiere (deren tatsachlichen genetischen Profile zwangslaufig nicht
bekannt sind) ebenfalls deutlich groRer war. Simulationen mit groReren unbekannten
Elternpopulationen  erzielten fur die  Zuordnungen insgesamt hdhere
Wahrscheinlichkeiten von bis zu 92,5% (Daten nicht dargestellt), aber die
Wahrscheinlichkeiten fur die Richtigkeit der Zuordnungen zu bekannten Elterntieren
waren dafur bei diesen Simulationen niedriger. Im Sinne der Fragestellung erschien
daher die gewahlte Annahme von 180 unbekannten Rognern und 220 unbekannten

Milchnern zielfGhrend.

3.3Zuordnung der Wildfange

Die Anteile der Wildfange, die bekannten Elterntieren aus der Nachzucht oder
unbekannten Elterntieren, d.h. Eigenreproduktion im Gewasser, zugeordnet wurden
variierte deutlich zwischen den Herkunftsgewassern. Der hochste Anteil bekannter
Eltern wurde bei den Proben aus dem Josbach festgestellt. Bei 16 von 28 Proben
(57%) wurden zwei bekannte Eltern und bei 3 weiteren Probe (11%) ein bekannter
Vater identifiziert. Der prozentuale Anteil an Wildfangen fir die beide Elternteile
identifiziert werden konnten war in allen anderen Gewassern etwa vergleichbar und
lag zwischen 4 und 8%. Insgesamt wurde der geringste Anteil bekannter Eltern
(bekannte Mutter, bekannter Vater oder beide Eltern bekannt) wurde fur die Gewasser
Ohe/EInhduser Wasser (27%) und Dautphe (29%) verzeichnet. In den weiteren
Projektgewassern lag dieser Anteil zwischen 33% im Treisbach und 47% in der
Rosphe und dem Abschnitt Wohra | Haina (Abb. 1, 2; Tab. 1).



Durch die im Vergleich zu Schmidt und Schulz (2025) groRere Stichprobe an
Wildfangen lieRen sich Besatztiere aus den MalBnahmen zur Foérderung der
,Burgwaldforelle“ in allen Projektgewassern mit sehr hoher Sicherheit dokumentieren.
Der Anteil dieser Tiere betragt im Gros zwischen etwa eine Drittel und der Halfte der
getesteten Fische in den Populationen. Bemerkenswert erschien, dass, wie bereits in
Schmidt und Schulz (2025) festgestellt, der Anteil an Besatztieren im Josbach deutlich
hoher war als in allen anderen Gewassern und die Anteile in Ohe/Elnhauser Wasser
und Dautphe am niedrigsten. Diese Kontinuitat der Ergebnisse deutet darauf hin, dass
der Erfolg der Ansiedlungsmallnahmen von bestimmten, lokalen Umweltfaktoren

beeinflusst wird.

Eine Auflistung der je zwei Elterntier-Zuordnungen fur die einzelnen Wildfange ist in

Tab. A1 im Anhang angefiihrt und wird als Datentabelle elektronisch Ubermittelt.
4. Empfehlungen

e Die Elternschaftsanalysen konnten Besatzfische mit hoher Zuverlassigkeit von
Wildfischen aus Eigenreproduktion unterscheiden und es zeigten sich z.T.
deutlich unterschiedliche Anteile von Besatzfischen in den Projektgewassern.
Elternschaftsanalysen sollten daher weiterhin zum Monitoring des
Besatzprogramms nutzbringend angewendet werden.

e Das Monitoring sollte entlang des gesamten Untersuchungsdesigns von der
Probennahme und Dokumentation bis zur statistischen Auswertung weiter
optimiert werden, um die Potentiale dieses Instruments praxisbezogen

vollumfanglich auszuschopfen.
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Abbildung 1: Anzahlen der Zuordnungen aus den Elternschaftsanalysen der Wildfange je
Projektgewasser zu den Kategorien beide Eltern bekannt, nur Mutter bekannt, nur Vater bekannt und
unbekannte Eltern.
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Abbildung 2: Prozentuale Anteile der Zuordnungen aus den Elternschaftsanalysen der Wildfange je
Projektgewasser zu den Kategorien beide Eltern bekannt, nur Mutter bekannt, nur Vater bekannt und
unbekannte Eltern.
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Tabelle 1: Anzahlen und Anteile der Zuordnungen aus den Elternschaftsanalysen der Wildfange zu
zwei bekannten (Vater und Mutter bekannt), einem bekannten und einem unbekannten (Vater oder
Mutter bekannt) und zwei unbekannten (Eltern unbekannt) Elternteilen, sowie die Anzahl der Proben
(>) je Projektgewasser.

Herkunft Vater und Mutter  Vater oder Mutter  Eltern unbekannt >
bekannt bekannt
Dautphe 5 (18%) 3 (11%) 20 (71%) 28
Josbach 16 (57%) 3 (11%) 9 (32%) 28
Ohe/Elnhauser Wasser 6 (18%) 3 (9%) 24 (73%) 33
Rosphe 4 (13%) 10 (33%) 16 (53%) 30
Treisbach 8 (22%) 4 (12%) 24 (67%) 36
Wohra | Haina 8 (22%) 9 (25%) 19 (53%) 36
Wohra Il Geminden 7 (24%) 5(17%) 17 (59%) 29
Wollmar 7 (21%) 6 (18%) 21 (62%) 34
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